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Dersin Amaci

Hesaplamal1 biyoloji alanindaki biyoinformatik algoritmalarin o6gretilmesi ve
bunlarla ilgili arastirma yapabilecek dilizeyde bilgisayar miihendisligiyle
baglantilarinin kavratilmasi.

Dersin Ogrenme Ciktilari Bu dersin sonunda 6@renci;

1 - Bilgisayar bilimleri ile biyoloji arasindaki baglantiy1 kuran 6nemli
biyoinformatik algoritmalar1 ve yontemleri derinlemesine dgrenir.

2 - Hesaplamali bilimlerde kullanilan bilgisayar miihendisligindeki birgok
algoritmanin uygulamadaki 6nemini kavrar.

Dersin Icerigi

Algoritma tasarim teknikleri; detayli arama, bol ve yonet yaklasimi, dallanarak
sinirlama algoritmasi, dinamik programlama, a¢g6zIii yaklasim, rastgelelistirilmis
algoritma tasarimi, zaman karmasikligi. Molekiiler biyolojinin temelleri, genler,
DNA, protein yapilari, Tiir farkliliklarinin nedenleri. DNA dizileri igin arama
problemi, 6riintli bulma yontemleri, kisitlama doniisiim algoritmasi. Yeniden
diizenlemeli gen yapilari igin yaklasim algoritmalari. DNA dizilerinde ¢izge
algoritmalar1 ve genetik bilgi dizilimleri. Protein dizileri tanimlama yontemleri.
Secimsel Oriintii eslestirme yontemleri, hash tablolari, anahtar agaclari, sezgisel
benzerlikler.

Haftalar

Konular
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Algoritma tasarim teknikleri; detayli arama, b6l ve yonet yaklasimi, dallanarak smirlama
algoritmasi, dinamik programlama, agg6zIi yaklasim, rastgelelistirilmis algoritma tasarimi, zaman
karmagikligi.

Molekiiler biyolojinin temelleri, genler, DNA, protein yapilari, Tiir farkliliklarinin nedenleri.

DNA dizileri i¢in arama problemi, orlintii bulma yontemleri, kisitlama doniisiim algoritmasi.

Yeniden diizenlemeli gen yapilari i¢in yaklasim algoritmalart.

DNA dizisi karsilastirma, gen tahmini.en uzun ortak alt dizi, hizalama algoritmalart.

DNA dizisi karsilastirma, gen tahmini.en uzun ortak alt dizi, hizalama algoritmalari.

Blok hizalama algoritmalari ve yontemleri.

Blok hizalama algoritmalari ve yontemleri.

DNA dizilerinde ¢izge algoritmalar1 ve genetik bilgi dizilimleri.

Protein dizileri tanimlama yontemleri.
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Secimsel Oriintii eslestirme yontemleri, hash tablolari, anahtar agaglari, sezgisel benzerlikler.
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Genel Yeterlilikler

1 - Biyoinformatik alanindaki problemleri bilisim uygulamalari ile ¢6zebilme yetenegi kazanir.
2 - Temel hesaplamali mithendislik algoritmalarini bilir.

Kaynaklar
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Degerlendirme Sistemi

Donem basinda ders ilence formunda ilan edilir.




PROGRAM OGRENME CIKTILARI iLE
DERS OGRENIM KAZANIMLARI iLiSKiSi TABLOSU

PC1 | PC2 | PC3 | PC4 | PC5 | PC6 | PC7 | PC8 | PC9 | PCl0 | PCIl
OK1 4 4 4 4 5
OK2 4 4 4 4 3
OK: Ogrenme Kazammlar1 PC: Program Ciktilar
Katki Diizeyi 1 Cok Diisiik 2 Diisiik 3 Orta 4 Yiiksek 5 Cok Yiiksek
Program Ciktilar ve Ilgili Dersin iliskisi
PC1 | pc2 | Pc3 | pca | Pcs | pce | PC7 | PC8 | PCo | PC10 | PCII
o | | 4 | 4 |+ | -




